
Curriculum Vitae - Andrea Angius 

Nome Cognome: Andrea Angius 

Nazionalità: Italiana E−mail:  

Indici della produzione scientifica 
Scopus H-index=39, Totale citazioni = 12.110; 

Google Scholars H-index= 45, i10-index=83, citazioni= 17.502 

Google Scholar Profile: https://scholar.google.it/citations?user=C63GioQAAAAJ&hl=it 

ORCID profile: orcid.org/0000-0003-2596-6461 

Posizione Attuale (novembre 2023) 

Primo Ricercatore (posizione equiparabile a Professore Associato) 

Dipartimento/Università/Istituzione: Dipartimento di Biomedicina - Istituto di Ricerca Genetica e 

Biomedica – Consiglio Nazionale delle Ricerche (CNR) Indirizzo: Cittadella Universitaria di 

Monserrato, S.S. 554 bivio per Sestu Km 4,500 Città: 09042 Monserrato (CA) 

Provincia/Stato: Cagliari, Italia 

Professore Associato a Contratto 

Dipartimento/Università: Dip. Di Scienze Biomediche e al Dip. di Medicina Veterinaria – 

Università di Sassari  Indirizzo: V.le San Pietro 43/C- Città: 07100 Sassari (SS) 

Provincia/Stato: Sassari, Italia 

Attività di ricerca 

I prodotti e titoli di questo CV rappresentano una panoramica delle mie attività scientifiche nel loro 

complesso con riferimento alle mie mansioni di responsabile di un gruppo di ricerca che utilizza 

metodologie di laboratorio all'avanguardia insieme a competenze di bioinformatica e statistica 

genetica in un contesto di analisi integrate finalizzate a un approccio interdisciplinare. Alcuni titoli 

e prodotti rappresentano al meglio le mie attività più recenti e i progetti in corso incentrati 

sull'analisi interomica per la dissezione molecolare di malattie rare e tumori. Grazie all'approccio 

integrato di genomica, trascrittomica e, più recentemente, metabolomica, siamo in grado di 

affrontare adeguatamente e con elevata competenza anche diverse malattie/fenomeni biologici 

evidenziando sempre più la loro impronta multidisciplinare da applicare nel campo della medicina 

personalizzata. Alcuni dei miei prodotti illustrare meglio il mio percorso professionale dagli studi 

monogenici a quelli su malattie/tratti complessi e evidenziano il mio ruolo in progetti internazionali 

(es. 1000 genomi, ProgeNIA, Horizon 2020, ecc.) che hanno visto la collaborazione di diversi 

centri di studio in tutto il mondo e che hanno posto le basi per una maggiore comprensione del 

significato funzionale e delle differenze che definiscono l'impronta/profilo genetico di ogni 

individuo. 

Ho contribuito alla letteratura scientifica con più di 100 pubblicazioni peer-reviewed, tra cui articoli 

originali (109), reviews (4) e capitoli di libri (2).  

Istruzione e formazione 

1992 - Università di Cagliari, Italia: Laurea Magistrale in Biologia 

1999 - Università di Sassari, Italia: Dottorato di Ricerca, Ph.D. 

 Posizioni e responsabilità lavorative 

2021 - ad oggi – Primo Ricercatore a tempo indeterminato del Consiglio Nazionale delle Ricerche 

(CNR), Istituto di Ricerca Biomedica e Genetica, Monserrato, Cagliari (Italia).  

Dal 2013 ad oggi: Professore a contratto in Biotecnologie presso la Facoltà di Medicina Veterinaria 

dell'Università di Sassari, Sassari (Italia). 

2011 - 2020 - Ricercatore a tempo indeterminato del Consiglio Nazionale delle Ricerche (CNR), 

Istituto di Ricerca Biomedica e Genetica, Monserrato, Cagliari (Italia).  

2010-2019 - Professore a contratto di Genetica Medica presso il Dipartimento di Scienze 

Biomediche dell'Università di Sassari, Sassari (Italia). 

2001 - 2011 - Ricercatore a tempo indeterminato Consiglio Nazionale delle Ricerche (CNR), 

Istituto di Genetica della Popolazione, Alghero, Sassari (Italia).  

2010 - 2014 - Responsabile del laboratorio e coordinatore scientifico del laboratorio di Genomica, 

CRS4, Pula (Cagliari) (Italia).  
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2006 - 2010 - Responsabile del laboratorio e Coordinatore Scientifico del Laboratorio di 

Genotipizzazione, Sardegna Ricerche "Polaris" Parco Scientifico e Tecnologico della Sardegna, 

Pula (Cagliari) (Italia). 

2002 - 2006 - Responsabile del Laboratorio di Genotipizzazione, Soc. SHARDNA Life Sciences, 

Cagliari (Italia).  

2000-2001 - Ricercatore a tempo determinato presso l'Istituto di Genetica Molecolare, del 

Consiglio Nazionale della Ricerca (CNR), Alghero (Italia).  

1996 - 1999 - Dottorato di Ricerca presso la Facoltà di Biologia dell'Università di Sassari, Sassari 

(Italia).  

1995-1996 - Borsa di studio del CNR. Istituto di Ricerca sull'Anemia e Talassemia Mediterranea, 

Consiglio Nazionale delle Ricerche (CNR), Direttore: Antonio Cao, MD; Cagliari (Italia).  

1992-1994 - Borsa di studio post-dottorato. Laboratorio di Patologia Molecolare, Ospedale 

regionale per le Microcitemie, Direttore: Antonio Cao, MD; Cagliari (Italia).  

1990-1992 - Studente universitario. Dipartimento di Biologia Sperimentale, Università di Cagliari, 

Cagliari (Italia). Supervisore: G. Floris, Ph.D. 

 

 

Attività didattica 
 

Sono stato coinvolto nelle attività didattiche come Professore Associato presso Università, scuole di 

specializzazione, corsi di specializzazione e seminari volti a far conoscere al pubblico i risultati scientifici 

più avanzati. Ho avuto esperienza di Mentore in qualità di tutor con dottorandi, master e studenti universitari 

presso le Università di Cagliari, Sassari e Torino. Sono attualmente membro del Collegio dei Docenti della 

Scuola di Dottorato in Scienze Biomediche (Genetica Medica, Malattie Metaboliche e Nutrigenomica) e in 

precedenza del Collegio dei Docenti della Scuola di Dottorato in Scienze Biomolecolari e Biotecnologiche, 

certificato dal Ministero della Ricerca Universitaria. 
 

 

2017 – 2026 Abilitazione Scientifica Nazionale in 06/A1 Seconda Fascia – Genetica Medica 

(MED03) (Abilitazione Scientifica Nazionale settore concorsuale 06/A1 ai sensi del DD n. 222/2012) 

2014 – 2023 Abilitazione Scientifica Nazionale in 05/I1 Seconda Fascia – Genetica e 

Microbiologia (BIO18) (Abilitazione Scientifica Nazionale settore concorsuale 05/I1 ai sensi del DD n. 222/2012) 
 

 

2013-14 ad oggi (10 corsi/anni accademici) – Docente Corso Integrato di Diagnostica molecolare, 

Modulo di “Tecniche di Genotipizzazione ed Espressione Genica”, Laurea Magistrale in Biotecnologie 

Sanitarie Mediche e Veterinarie, Facoltà di Medicina Veterinaria in collaborazione con la Facoltà di 

Medicina e Chirurgia, Università Sassari 

2010-11 / 2019/20 (9 corsi/anni accademici) – Docente Corso di “Genetica Medica”, Laurea 

Magistrale in Biologia Sperimentale e Applicata, Facoltà di Scienze MM. FF. NN., Università Sassari 

2012-13 /2013-14 (2 corsi/anni accademici) - Docente Modulo 07 “Genetics and Technics of Genetic 

Characterization”, Master Universitario internazionale di II livello denominato “International Master 

in Medical Biotechnology”, Hue University of Medicine and Pharmacy, Vietnam, e Dipartimento di 
Scienze Biomediche Università Sassari 

2010-11 to 2012-13 (3 corsi/anni accademici)) - Docente Corso Integrato di Diagnostica 

molecolare, Modulo di “Tecniche di Genotipizzazione”, Laurea Magistrale in Biotecnologie Sanitarie 
Mediche e Veterinarie, Facoltà di Medicina Veterinaria in collaborazione con la Facoltà di Medicina 

e Chirurgia, Università Sassari 

2007- Docente Master in R&S in Biotecnologie Mediche, Parco Tecnolog. Sardegna Ricerche Ed. 2007 

2006-07 to 2010-11 (5 corsi/anni accademici) – Docente Corso di “Genetica Umana”, Laurea 

Triennale Scienze Biologiche, Facoltà di Scienze MM. FF. NN., Università Sassari 

2003-2004 – Docente Corso di “Genetica Fondamenti e Laboratorio”, Laurea Triennale Scienze 

Biologiche, Facoltà di Scienze MM. FF. NN., Università Sassari 
 

 

Appartenenza al collegio dei docenti di dottorato riconosciuto dal MIUR 
 

Collegio dei Docenti del Corso di Dottorato di Ricerca in Scienze Biomediche in Genetica Medica, Malattie 

Metaboliche e Nutrigenomica, certificato dal MIUR, Università di Sassari dal XXIX ciclo (a.a. 2013-2014) 

ad oggi. 
 

Collegio dei Docenti del Corso di Dottorato di Ricerca in Scienze Biomolecolari e Biotecnologiche, 

certificato dal MIUR, Università di Sassari dal XXVI ciclo (a.a. 2010/11) al XXIII (a.a. 2012/13). 
 



Partecipazione scientifica a progetti di ricerca internazionali e nazionali
Il Dr. Angius è stato coinvolto nella stesura e nella gestione di progetti sia come responsabile che come 

collaboratore in diversi progetti di ricerca regionali, nazionali e internazionali ammissibili al finanziamento 

sulla base di bandi di gara, come descritto in dettaglio nella lista seguente. 

Responsabilità di progetto scientifico, responsabilità di Unità Operativa 

2 – anni progetto di ricerca finanziato da Ministero dell'Istruzione, dell'Università e della Ricerca. PRIN 

2022 “DETECT DEciphering geneTic hEterogeneity in ColorecTal cancer: in situ and circulating cell 

subtypes identification” 2022WBLA3Z -  Ruolo: Principal Investigator 

2 – anni progetto di ricerca finanziato da Ministero della salute PNRR: M6/C2_CALL 2022 “Definition 

of a personalized signature of chronic inflammation and early aging predictive of the development of 

comorbidities in infertile men –Ruolo: Responsabile unità 

3- anni progetto di ricerca finanziato da Ministero dell'Istruzione, dell'Università e della Ricerca. PRIN

2020: Unveiling the hidden side of NEUrodevelopmental DIsorder Genetics (NEUDIG): a multidisciplinary

pathway to new molecular diagnoses by integrating genomic, transcriptomic, and functional analyses.

GRANT NUMBER: 20203P8C3X - Ruolo: Responsabile Unità

1- anno progetto di ricerca finanziato da Fondazione Sardegna ”Sviluppo di un panello di marcatori

immunoistochimici ed epigenetici a scopo predittivo nella terapia del carcinoma mammario “Triplo

Negativo”” GRANT_NUMBER: 2021.0494 – Ruolo: Principal Investigator

2- anni progetto di ricerca finanziato da by Fondo di Beneficenza, Intesa Sanpaolo S.p.A. ”(PREDICT)

PREcision meDicine In ColorecTal cancer: new clinical-genomic network for expanding tailored oncologic

care” GRANT_NUMBER: B/2020/0094 – Role: Principal Investigator

2- anni progetto di ricerca finanziato da Fondazione Banco di Sardegna ROL 2019 Bando “Salute pubblica,

medicina preventiva e riabilitativa” for the project entitled ”Prevenzione e diagnosi precoce del carcinoma

del colon-retto: sviluppo di un panel di marcatori molecolari da biopsia liquida” – Ruolo: Coordinatore

generazioni dati e analisi NGS

2-anni progetto di ricerca finanziato da Bando competitivo Fondazione di Sardegna – 2017 per progetti di

ricerca con revisione tra pari” for the project entitled “Personalized Care in Colorectal Cancer: building a

new clinical-genomic network for tailoring genotype and phenotype” –Ruolo: Coordinatore generazioni dati

e analisi NGS

4-anni progetto di ricerca finanziato da MIUR “PATH - Pathology in Automated Traceable Healthcare”

PON04a2_00557 - Decreto n. 428 del 27/02/2017 Ruolo: Responsabile Unità

Responsabile scientifico o collaboratore 

5-anni progetto di ricerca finanziato da European Framework Programme for Research and Innovation

HORIZON 2020, “An integrated approach to dissect determinants, risk factors and pathways of ageing

of the immune system”. European Community Grant –Ruolo: Coordinatore analisi genomiche tramite

NGS

2-anni progetto di ricerca finanziato da Telethon per il progetto intitolato " Post GWAS functional

characterization of BCL11A locus toward the development of a treatment for ß-thalassemia". Telethon

Grant 2013 GGP13246 – Ruolo: Responsabile Unità

1-anni progetto di ricerca finanziato da Telethon per il progetto intitolato “Identification of novel gene(s)

associated with Crisponi/Cold Induced Sweating syndrome-like phenotypes by exome sequencing”.

Telethon Grant 2013 GEP13093 - Ruolo: Coordinatore analisi genomiche tramite NGS

2-anni progetto di ricerca finanziato da Regione Autonoma della Sardegna intitolato “Unravelling the

genetic causes of syndromic Intellectual Disability in the era of exome sequencing”. - Ruolo:

Coordinatore analisi genomiche tramite NGS

6-anni progetto di ricerca finanziato da Ministero dell'Istruzione, dell'Università e della Ricerca. FIRB

Laboratori 2003: per il progetto intitolato “Identificazione di geni-malattia mediante genotipizzazione

ad alta densità di popolazioni”. – Ruolo: Responsabile Unità

5-anni progetto di ricerca finanziato da Ministero dell'Istruzione, dell'Università e della Ricerca. per il

progetto intitolato "Identificazione di fattori genetici associati a malattie multifattoriali comuni tramite

un originale approccio allo studio di isolati genetici" (Art. 5 del D.M. 593 8 agosto 2000) - Ruolo:

Collaboratore

3 anni progetto di ricerca finanziato da Telethon Fondazione Onlus per il progetto intitolato "Sardinian 

Isolated Population For The Study of Complex Traits". Telethon Grant E 1185 – Ruolo: Collaboratore 



2 anni progetto di ricerca finanziato da Regione Autonoma della Sardegna. per il progetto intitolato 

"Studio della componente genetica e nutrizionale nell'insorgenza di malattie complesse" POR Sardegna 

2000-2006, deliberazione Giunta Regionale della Sardegna n.27/30 del 7/08/2001. – Ruolo: 

Collaboratore 
 

2 anni progetto di ricerca finanziato da Regione Autonoma della Sardegna per il progetto intitolato 

"Identificazione di geni associati a malattie multifattoriali con alto impatto socio-economico: 

Ipertensione arteriosa essenziale e Alopecia androgenetica". Determinazione n. 107 del 22/06/2005. – 

Ruolo: Collaboratore 
 

1,5 anni progetto di ricerca finanziato da Regione Autonoma della Sardegna per il progetto intitolato 

“Metodologie computazionali ibride per l’analisi statistica del flusso genico in grandi Dataset”. PON 

“Ricerca, Sviluppo Tecnologico ed Alta Formazione” 2000-2006 per le Regioni dell’ obiettivo 1 

Decreto 192/Ric del 04/12/2007 – Ruolo: Collaboratore 
 

2 anni progetto di ricerca finanziato da Regione Autonoma della Sardegna per il progetto intitolato 

“Infrastruttura bioinformatica per un approccio “system biology” alle malattie complesse”. Programma 

di R&S "Tecnologie bio-informatiche applicate alla medicina personalizzata" Bando di selezione N. 

364.173 A – Ruolo: Collaboratore 
 

Organizzazione Eventi 
 

Il Dr. Angius ha organizzato i seguenti corsi: 
September 16–20, 2019 - 8° Sardinian International Summer School “From Genomic discoveries to 

therapeutic targets” Pula, Cagliari, http://www.irgb.cnr.it 

July 9–13, 2018 - 7° Sardinian International Summer School "From genome-wide association studies 

(GWAS) to Function”" Pula, Cagliari, http://www.irgb.cnr.it 

June 12–16, 2017 - 6° Sardinian International Summer School "From genome-wide association studies 

(GWAS) to Function”" Pula, Cagliari, http://www.irgb.cnr.it 

June 20–24, 2016 - 5° Sardinian International Summer School "From genome-wide association studies 

(GWAS) to Function”" Pula, Cagliari, http://www.irgb.cnr.it 

June 22–26, 2015, - 4° Sardinian International Summer School "From genome-wide association studies 

(GWAS) to Function”" Pula, Cagliari, http://www.irgb.cnr.it  
 

Principali lezioni magistrali ad invito 
 

 04/11/2022 Integrazione, interpretazione e applicazione di dati multiomici: dalle tecnologie alle analisi dati. 

Ciclo seminari di Biologia Molecolare Università di Cagliari Facoltà di Biologia e Farmacia 

 22/05/2016 Mutations in KLHL7, a Dominant Retinitis Pigmentosa Locus, Cause a Recessive 

Crisponi/CISS1 like phenotype. Congresso internazionale ESHG2016, Barcelona, Spain 

 08/02/2013 High throughput genotyping e next generation sequencing: nuovi approcci integrati e 

applicazioni. Corso di Perfezionamento in "Nuove tecnologie in medicina molecolare", Università degli Studi 

di Padova 

 27/03/2012 Whole Genome Sequencing of 1000 Individuals in the Sardinian founder population. Seminario 

Next Generation Sequencing Illumina, Università degli Studi di Cagliari, 

 08/02/2010 Whole Genome Sequencing of 1000 Individuals in the Sardinian founder population. Corso di 

aggiornamento in “La tecnica del Microarray – basi teorico pratiche e analisi dati”, Università Cattolica del 

sacro Cuore, Roma 

 16/12/2009 High throughput genotyping and next generation sequencing: Mappaggio di varianti geniche 

predisponenti nelle malattie complesse. Corso di formazione in "Tecniche strumentali applicate alle 

biotecnologie". Porto Conte Ricerche Loc. Tramariglio – Alghero (SS) 

 09/09/2008 Genotyping of a large Sardinian cohort: an experience with Genome Wide Human SNP Array 

6.0. Integrated Genomics Seminar Series. Università degli Studi di Modena 

 23/04/2007 Affymetrix GeneChip high throughput SNPs analysis: identification of genetic parameters and 

application to association studies. Giornata di seminari su “Gestione e Analisi di Dati di Microarray” Parco 

Tecnologico Sardegna Ricerche, Edificio 2, Sala conferenze. Pula  

 19/09/2006 Identification of risk factors for cardiovascular diseases in Sardinian genetic isolates. Bioforum 

2006, Università Statale di Milano  

 25/04/2006 The analysis of an isolated population: the Sardinian experience. College de France, La Sorbone, 

Séminaire de la Chaire de Médecine Expérimentale, Genetics of Arterial Hypertension: Lessons from the 

Last Ten Years 

 31/10/2005 A multifaceted approach to the understanding of complex traits in Sardinia genetic isolates. 

Human Genetics Speaker Series – Fall Quarter 2005 Department of Human Genetics David Geffen School 

of Medicine at University of California, Los Angeles 



 18 19/04/2005 SNPlex™  technology: a genotyping platform for analysing isolated populations. European 

SNPlex™  System User Meeting, Applied Biosystems, Paris 
 

Attività di Editore, Reviewer e Revisore for Grant Application 
 

2020-oggi Editor Board Member International Journal of Molecular Sciences on the Editorial Board 

of Molecular Oncology 

2020- oggi Editor Board Member BMC Genomics 

2022- oggi Review Editor on the Editorial Board of Oncology 

2022- oggi Review Editor on the Editorial Board of Frontiers in Genetics 

2022- oggi Review Editor on the Editorial Board of Frontiers in Pediatrics 

2008– oggi Ad-Hoc Reviewer for American Journal of Human Genetics, Annals of Translational 

Medicine, Biological Conservation, BMC Genomics, BMC Medical Genetics, Cancer 

Investigation, Case Report in Genetics, Chemical Senses, Circulation,  Circulation & 

Cardiovascular Genetics,  Clinical genetics, Clinical Laboratory Analysis, Expert Opinion 

on Orphan Drugs, Gene, Genetics, Hypertension,  Hypertension, Human Genetics., 

International Journal of Genomics, IOVS, Journal of Biotechnology, Journal of 

Endocrinological Investigation, Journal of Medical Genetics, Metabolism & 

Cardiovascular Diseases, Nutrition e PloS ONE. 

2022–2023 Ad-Hoc Reviewer for grant applications for The Israel Science Foundation  

Ad-Hoc Reviewer for grant applications for The Fundação para a Ciência e a Tecnologia, 

I. P. (FCT) - the Portuguese public funding Agency for R&D 
 

Premi e riconoscimenti 
 

Cossu S, Angius A, Oppo M, Onano S, Persico I, Uva P, Cuccuru G, Asunis M, Pruna D, Crisponi L. Fenotipo epilettico 

in due fratelli con mutazioni nel gene NALCN. 40° Congresso Nazionale Lega Italiana Contro l’Epilessia (LICE), Roma, 

Italy, June 7-9 2017 (premio per il miglior contributo scientifico) 
 

Pira G, Angius A, Uva P, Cossu Rocca P, Sanges F, Loi F Ena S, Murgia L, Carru C, Muroni MR, DeMiglio MR. 

MiRNA-135b contributes to triple negative breast cancer molecular heterogeneity:different expression profile in basal-

like vs non basal-like. 48° Congresso Nazionale Società Italiana di Biochimica Clinica e Biologia Molecolare Clinica 

(SIBioC). Torino 18-20 ottobre 2016 (premio Miglior Poster SIBioC) 
 

Concas A, Cusano R, Orsini M, Costelli C, Cao A, Angius A. Microalgae based technology for biofuels production and 

CO2 capture: the role of mathematical modeling and genetic engineering. Accademia Nazionale dei Lincei – Fondazione 

ENI Enrico Mattei, XXXI Giornata dell’ambiente. Convegno Internazionale: The TeraWatt challenge: What researchfor 

our future energy? 5 - 6 Novembre 2013 (premio Miglior Poster) 
 

 

Lista delle pubblicazioni 

Riviste Internazionali 
 

 

1. Wen X, Coradduzza D, Shen J, Scanu AM, Muroni MR, Massidda M, Rallo V, Carru C, Angius A, De Miglio MR. 

Harnessing Minimal Residual Disease as a Predictor for Colorectal Cancer: Promising Horizons Amidst Challenges. 

Medicina 2023, 59(10), 1886; https://doi.org/10.3390/medicina59101886 

2. Orrù S, Pascariello E, Pes B, Rallo V, Barbara R, Muntoni M, Notari F, Fancello G, Mocci C, Muroni MR, Cossu-

Rocca P, Angius A, De Miglio MR. Biomarker dynamics affecting neoadjuvant therapy response and outcome of 

HER2-positive breast cancer subtype. Sci Rep. 2023 Aug 8;13(1):12869. doi: 10.1038/s41598-023-40071-2. 

3. Coradduzza D, Arru C, Culeddu N, Congiargiu A, Azara EG, Scanu AM, Zinellu A, Muroni MR, Rallo V, Medici 

S, Carru C, Angius A, De Miglio MR. Quantitative Metabolomics to Explore the Role of Plasma Polyamines in 

Colorectal Cancer. Int J Mol Sci. 2022 Dec 21;24(1):101. doi: 10.3390/ijms24010101. 

4. Serra R, Coscas F, Angius A, Pinna A. Multiple bilateral retinal astrocytic hamartomas in Usher syndrome. J Fr 

Ophtalmol. 2022 Mar;45(3):363-364. doi: 10.1016/j.jfo.2021.09.017. 

5. Muroni MR, Ribback S, Sotgiu G, Kroeger N, Saderi L, Angius A, Cossu-Rocca P, De Miglio MR, Prognostic 

Impact of Membranous/Nuclear Epidermal Growth Factor Receptor Localization in Clear Cell Renal Cell 

Carcinoma. Int J Mol Sci. 2021 Aug 14;22(16):8747. doi: 10.3390/ijms22168747. 

6. Angius A, Scanu MS, Arru C, Muroni MR, Rallo V, Deiana G, Ninniri MC, Carru C, Porcu A, Pira G, Uva P, 

Cossu-Rocca P, De Miglio MR. Portrait of cancer stem cells on colorectal cancer: molecular biomarkers, signaling 

pathways and miRNAome. Int. J. Mol. Sci. 2021, 22(4), 1603; https://doi.org/10.3390/ijms22041603 

7. Baragetti A, Severgnini M, Olmastroni E, Conca Dioguardi C, Mattavelli E, Angius A, Rotta L, Cibella J, 

Consolandi C, Grigore L, Pellegatta F, Giavarini F, Caruso D, Norata GD, Catapano AL, Peano C. Gut Microbiota 

Functional Dysbiosis Relates to Individual Diet in Subclinical Carotid Atherosclerosis. Nutrients 2021, 13, 304. 

https://doi.org/10.3390/nu13020304 

8. Angius A, Cossu-Rocca P, Arru C, Muroni MR, Rallo V, Carru C, Uva P, Pira G, Orr√ π S, De Miglio MR. 

Modulatory Role of microRNAs in Triple Negative Breast Cancer with Basal-Like Phenotype. Cancers (Basel). 

2020 Nov 7;12(11):3298. doi: 10.3390/cancers12113298 

9. Pira G, Uva P; Scanu A, Cossu Rocca P, Murgia L, Uleri E, Piu C, Porcu A, Carru C, Manca A, Ivana Persico I, 

Muroni MR, Sanges F, Dolei A, Serra C, Angius A, De Miglio MR. Landscape of transcriptome variations 

uncovering known and novel driver events in colorectal carcinoma. Sci Rep. 2020 Jan 16;10(1):432. doi: 

10.1038/s41598-019-57311-z. 



10. Serra R, Floris M, Pinna A, Boscia F, Cucca F, Angius A. Novel mutations in c2orf71 causing an early onset form

of cone-rod dystrophy: A molecular diagnosis after 20 years of clinical follow-up. Mol Vis. 2019; 25:814-820

11. Balzano F, Campesi I, Cruciani S, Garroni G, Bellu E, Dei Giudici S, Angius A, Oggiano A, Rallo V, Capobianco

G, Dessole S, Ventura C, Montella A, Maioli M. Epigenetics, stem cells and autophagy: exploring a path involving

miRNA. Int J Mol Sci. 2019 Oct 14;20(20):5091. doi: 10.3390/ijms20205091.

12. Angius A, Pira G, Scanu A, Uva P, Sotgiu G, Saderi L, Manca A, Serra C, Uleri E, Piu C, Caocci M, Ibba G, Zinellu

A, Cesaraccio MR, Sanges F, Muroni MR, Dolei A, Cossu Rocca P, De Miglio MR.  MicroRNA-425-5p Expression

affects BRAF/RAS/MAPK pathways in colorectal cancers. Int. J. Med. Sci. 2019; 16(11): 1480-1491. doi:

10.7150/ijms.35269

13. Angius A, Uva P, Pira G, Muroni, MR, Sotgiu G, Saderi L, Uleri E, Caocci M, Ibba G, Cesaraccio MR, Serra C,

Carru C, Manca A, Sanges F, Porcu A, Dolei A, Scanu AM, Cossu-Rocca P, De Miglio MR. Integrated analysis of

miRNA and mRNA endorses a twenty miRNAs signature for colorectal carcinoma. Int J Mol Sci. 2019 Aug

20;20(16). pii: E4067. doi: 10.3390/ijms20164067.

14. Raveane A, Aneli S, Montinaro F, Athanasiadis G, Barlera S, Birolo G, Boncoraglio G, Di Blasio AM, Di Gaetano

C, Pagani L, Parolo S, Paschou P, Piazza A, Stamatoyannopoulos G, Angius A, Brucato N, Cucca F, Hellenthal G,

Mulas A, Peyret-Guzzon M, Zoledziewska M, Baali A, Bycroft C, Cherkaoui M, Chiaroni J, Di Cristofaro J, Dina
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